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L’'UNIGE a contribué au séquencage
du moustique vecteur de la dengue

Une breche s’ouvre dans la connaissance d'un insecte qui, lorsqu’il est infecté, représente un grand danger pour I'étre humain.

Uneéquipe internationale, com-
posée entre autres de chercheurs
de’Université de Genéve (UNIGE)
et de'Institut suisse de bioinfor-
matique (ISB), publie dans Science
une analyse du génome du mous-
tique vecteur de la dengue et de
la fievre jaune. Le travail a été ef
fectué auregard du génomedela
mouche drosophile, qui fait of-
fice de référence pour tout sé-
quengage ou décryptage. Le pa-
trimoine génétique de I’Aedes
aegypti - nom scientifique de ce
moustique - est désormais déli-
mité.

Parallelement, un groupe de
scientifiques, dirigé par des
membres de I'Imperial College

de Londres et de 'UNIGE, a exa-
minéles fondements du systéme
immunitaire de ’anophéle. Une
breche s’ouvre dans la connais-
sance d'uninsecte qui, lorsqu’il

estinfecté, représente un grand
danger pour I'étre humain.

Apres avoir participé au décryp-
tage des génomes de la poule, du
rat et de la souris, Evgeny Zdob-
nov contribue a élucider ceux
d’insectes comme l’abeille, une
variété de coléoptere ou I'ano-
phele transmetteur de la malaria.
Aujourd’hui, avec d’autres spécia-
listes, ce professeur adjoint au Dé
partement de médecine généti-
que et du développement de
I'UNIGE et deI'ISB cosigne une pu-

blication dans Science, qui rend
compte du génome d’Aedes ae-
gypti, lemoustique transmetteur
deladengueetdelafiévrejaune.
Les protéines qui codent pour les
genes impliqués dans le systéme
immunitaire de cet insecte ont
tout particuliérement retenu l'at-
tention des scientifiques.

Rompre le cycle
de transmission des maladies

Rien de trés étonnanta ce que les
généticiens travaillent sur le pa-
trimoine des insectes. Historique-
ment, le séquencage et le décryp-
tage du génome de la mouche
drosophile, effectués en premier,
constituent désormais une sorte

de référentiel universel, qui sert
pour toute opération similaire
pratiquée sur d’autres especes.
L’aisance aveclaquelle on peut €le-
ver des populations en laboratoire
motive aussi le choix des insectes
comme terrain d’exploration.
On sait a présent que prés de 60%
des génes humains possedent des
équivalences repérables dans les
genes des insectes. Enfin, dans le
cas des moustiques, ceux-la sont
les vecteurs de nombreuses mala-
dies graves voire mortelles pour

I’étre humain. Si I'on arrivait a
guérir les moustiques, on rom-
praitdoncle cycle de transmission
de la maladie. Cette stratégie se-
rait sans doute plus efficace que

tenter d’éliminer les moustiques,
mais aussi que les thérapies actuel-
lement applicables a ’homme.
Contrairement aux hommes, les
insectes ne possedentqu’uneim-
munité innée. Leur systéme im-
munitaire reste assez puissant
pour tenir en échec les microbes
lors d'une infection. Ainsi, apres
avoir décortiqué le génome d’Ae-
des aegypti, les scientifiques ont
concentré leurs efforts sur'obser-
vation des cascades moléculaires
quedéclenchel'entrée en contact
du moustique avec des parasites
etdes bactéries. Ils ontensuite ba-
lisé ces voies de signalisation, qui
sont maintenant connues et car-
tographiées. - (com.)

© L'AGEFI, Lausanne

3/13



